Streszczenie
Analiza sekwencji sprzezonych z chromosomem Y gatunku Bison bonasus

We wspotczesnej populacji zubréw wystepuja tylko trzy kopie chromosomu Y. Dwie kopie
pochodzg od bykow z podgatunku B. b. bonasus, trzecia zas od byka z podgatunku B. b.
caucasicus. Wszystkie trzy kopie chromosomu Y wystepujg tylko u samcow z linii nizinno-
kaukaskiej (LC), podczas gdy w linii nizinnej (LB) wystepuje jedynie kopia chromosomu
Y samca podgatunku B. b. bonasus Plebejer.. Z tego powodu postanowiono scharakteryzowaé
podstawowymi metodami cytogenetycznymi chromosom Y tego gatunku, jednocze$nie
opisujgc chromosom Y gatunkéw Bison bison i Bos taurus, ktore to postuzyly jako gatunki
referencyjne dla ponizszych badan. Celem niniejszej pracy byto okreslenie lokalizacji
wybranych genéw w chromosomie Y zubra, poréwnanie morfologii tego chromosomu
Z chromosomami Y bydta domowego oraz bizona amerykanskiego oraz zidentyfikowanie
roznic w morfologii chromosomu Y w obrebie gatunku Bison bonasus. Badaniom poddano
materiat pochodzacy od 78 samcow B. bonasus (w tym od 62 osobnikow z linii LB oraz od 16
osobnikéw z linii LC), 2 samcoéw B. bison oraz 6 samcow B. taurus. Wykonano hodowle
komoérkows, a nastgpnie preparaty mikroskopowe. Po podstawowej analizie cytogenetycznej
(barwienie Giemsg i prazki C) przygotowano dokumentacje fotograficzng do dalszej analizy
morfologii chromosomu Y. Okreslono: dlugo$¢ wzgledng 1 rzeczywista, powierzchnig
wzgledng 1 rzeczywista, wielkos¢ prazka C oraz poziom heterochromatyny. Oprocz
powyzszego, wykonano reakcje FISH z sondami genowo-specyficznymi oraz sondg malujaca
chromosomy pici specyficzng dla bydta domowego. Lokalizacja genéw w chromosomie
Y Zubra okazata si¢ by¢ niemozliwa. Udalo si¢ uzyska¢ pozytywny sygnal hybrydyzacyjny dla
sondy malujacej chromosomy Y, co potwierdza duzg homologi¢ sekwencji migdzy zubrem
a bydtem domowym. Pod wzgledem parametrow morfologicznych chromosom Y zubra zostat
opisany tak doktadnie po raz pierwszy, a przeprowadzone analizy wykazaty, ze charakteryzuje
si¢ on najwigksza powierzchnig wzgledna. Dla pozostalych parametrow uzyskano wartosci
mniejsze niz u gatunkoéw referencyjnych. Analiza w obrebie linii wykazata, ze chromosom
Y samcow linii LB charakteryzowal si¢ wigksza powierzchnig rzeczywistg 1 wzgledna, lecz
w przypadku pozostalych parametréow wuzyskat on wartoSci nizsze niz chromosom

Y samcow z linii LC.
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Abstract
Analysis of Y-linked sequences of the Bison bonasus species

There are only three copies of the Y chromosome in the current wisent population. Two copies
come from bulls of the B. b. bonasus subspecies, and the third one from a bull of the B. b.
caucasicus subspecies. The all three copies of the Y chromosome are present only in the males
of the Lowland-Caucasian (LC) line, while in the males of Lowland line (LB) only the
Y chromosomes of male B. b. bonasus Plebejer is present. For this reason, it was decided to
characterize the Y chromosome of this species using basic cytogenetic methods, while
describing the Y chromosome of Bison bison and Bos taurus species, which served as reference
species for the following studies. The aim of this study was to determine the location of selected
genes in the Y chromosome of wisent, compare the morphology of this chromosome with the
Y chromosomes of domestic cattle and American bison, and identify differences in the
morphology of the Y chromosome within the Bison bonasus species. Material from 78
B. bonasus males (including 62 individuals from the LB line and 16 individuals from the LC
line), 2 B. bison males and 6 Bos taurus males were tested. Cell culture was performed, followed
by microscopic preparations. After basic cytogenetic analysis (Giemsa staining and C-bands),
photographic documentation was prepared for further analysis of Y chromosome morphology.
The following parameters were determined: relative and true length, relative and true area,
C-band size and heterochromatin level. In addition to the above, a FISH reaction was performed
with gene-specific probes and with a sex chromosome painting probe specific to domestic
cattle. Localization of genes in the wisent Y chromosome turned out to be impossible.
A positive hybridization signal was obtained for the Y-chromosome painting probe, which
confirms the high sequence homology between wisent and domestic cattle. In terms of
morphological parameters, the wisent Y chromosome has been described so thoroughly for the
first time, and the analyzes carried out have shown that it is characterized by the largest relative

area. For the remaining parameters, the values were lower than for the reference species.
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